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Capaz de identificar variantes patogénicas evaluando 161 genes de probada utilidad en

cáncer.

Este test incluye:

Amplia cobertura de los dominios cinasa en receptores Tirosina cinasa, lo que

incrementa las posibilidades de detectar mutaciones funcionales relevantes además

de variantes patológicas prevalentes e informativas para la decisión del tratamiento

(ALK, BRAF, DDR2, EGFR, KIT, ROS1, NTKR, MET, PDGFRA, RET, ERBB2, PIK3, IDH1).

Amplia cobertura de genes relacionados con rutas de reparación del DNA (31 genes).

Amplia cobertura de genes como MAPK, PIK3, así como genes relacionados con el

ciclo celular.

Este panel detecta:
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